
バイオインフォマティクス　　　２００９年11月26日（木）	
  
氏名：　　　解答例　　　　　　　学生番号：　　　　　　　　　	
  

問１：Webサイトに有る未知の配列について、UNIPROTに対するBLAST検索を	
  
　　　おこない、それぞれの配列に最も近いタンパク質の、タンパク質名、	
  
　　　生物種名、アミノ酸配列長、配列相同性（％）、E-­‐valueを記せ。	
  

タンパク質名	
 生物種名	
 配列長	
 配列相同性	
 E-­‐value	


Q_01	
 Zinc	
  Metalloprotease	
 Geodermatophilus	
  obscurus	
 458	
 65%	
 10-­‐112	


Q_02	
 3-­‐hydroxydecanoyl-­‐[acyl-­‐
carrier-­‐protein]dehydratase	


Shigella	
  sonnei	
 172	
 100%	
 7x10-­‐97	


Q_03	
 Dihydroorotase	
 Lactobacillus	
  gasseri	
 425	
 100%	
 0.0	


Q_04	
 Cysteine	
  proteinase	
  
(putaZve)	


Arabidopsis	
  thaliana	
 348	
 100%	
 0.0	


Q_05	
 Triosephosphate	
  isomerase	
 Thiobacillus	
  denitrificans	
 248	
 72%	
 10-­‐94	


問2：以下のアミノ酸部分配列について、UNIPROTに対するBLAST検索を	
  
　　　おこない、それぞれの配列に最も近いタンパク質の、タンパク質名、	
  
　　　生物種名、アミノ酸配列長を記せ。	
  

配列	
 タンパク質名	
 生物種名	
 配列長	


１	
 Azurin	
 Pseudomonas	
  chlororaphis	
 128	


２	
 Neuraminidase	
  	
 Influenza	
  A	
  virus	
 470	


３	
 Ribonuclease	
  pancreaZc	
 Dama	
  dama	
  
シカ	


124	


1. YEFFCSFPGHNSMMK!
2. PYVSCDPDECRFYAL!
3. DCRESGNSKYPNCVY	
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